
A trick to fold proteins more quickly

A team of researchers of the International School for Advanced Studies (SISSA) of Trieste
and of University of Cambridge have devised a method to reduce the time used to simulate how

proteins
take on their signature 
three-dimensional shape
.

      

Such important information to comprehend their function is usually obtained using often very
costly experimental techniques.
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Un gruppo di ricercatori della Scuola internazionale Superiore di Studi avanzati (SISSA) di
Trieste e dell'Università di Cambridge ha escogitato un metodo che riduce i tempi per simulare
come le 
proteine
assumono le caratteristiche 
forme tridimensionali
. Si tratta di un'informazione importante per comprendere la loro funzione, che oggi viene
normalmente ricavata con tecniche sperimentali spesso molto costose.
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